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(57) Abstract: The invention relates to transgenic expression cassettes for the expression of two nucleic acid sequences in a plant 
cell. Said cassettes comprise at least one regulatory sequence selected from the group consisting of: a) the promoter in SEQ ID NO: 
1 or 2, b) functional equivalents of the promoter in SEQ ID NO: 1 or 2, which are at least 80 % homologous with the sequence in SEQ 
ID NO: 1 or 2 and exhibit essentially the same promoter activity as the promoter in SEQ ID NO: 1 or 2, c) functional equivalents of 
the promoter in SEQ ID NO: 1 or 2, which comprise at least 25 successive nucleotides of the sequences in SEQ ID NO: 1 or 2 and 
exhibit essentially the same promoter activity as the promoter in SEQ ID NO: 1 or 2, and d) functionally equivalent fragments of the 
sequences a) or b) or c), which comprise at least (25) successive nucleotides of said sequences a) or b) or c) and exhibit essentially 
the same promoter activity as the promoter in SEQ ID NO: 1 or 2. Said regulatory element is positioned between two nucleic acid 
sequences, is heterogeneous in relation to said nucleic acid sequences and is functionally linked to said nucleic acid sequences in 
such a way that in at least one plant cell two different ribonucleic acid sequences are expressed, said ribonucleic acid sequences being 
selected from ribonucleic acid sequences that code for i) amino acid sequences or ii) ribonucleic acid sequences, which reduce the 
expression of at least one endogenous gene of said plant cell. 



(57) Zusammenfassung: Die Erfindung betrifft transgene Expressionskassetten zur Expression von zwei Nukleinsaurensequenzen 
in einer pflanzlichen Zelle umfassend mindestens eine regulatorische Sequenz ausgewahlt aus der Gruppe bestehend aus a) dem 

S Promotor gemass SEQ ID NO: 1 oder 2, b) funktionellen Aquivalenten des Promo tor gemass SEQ ID NO: 1 oder 2, die eine Identitat 
von mindestens 80% zu der Sequenz gemass SEQ ID NO: 1 oder 2 aufweisen und die im wesentlichen die gleiche Promotoraktivitat 
wie der Promotor gemass SEQ ID NO: 1 oder 2 besitzen, c) funktionellen Aquivalenten des Promotor gemass SEQ ID NO: 1 oder 

W 2, welche mindestens 25 aufeinanderfolgende Nukleotide der Sequenzen gemass SEQ ID NO: 1 oder 2 
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umfassen und die im wesentlichen die gleiche Promotoraktivitat wie der Promoter gemass SEQ ID NO: 1 oder 2 besitzen, und 
d) funktionell aquivalente Fragmente der Sequenzen a) oder b) oder c), die mindestens (25) aufeinanderfolgende Nukleotide be- 
sagter Sequenzen a) oder b) oder c) aufweisen und im wesentlichen die gleiche Promotoraktivitat wie der Promotor gemass SEQ 
ID NO: 1 oder 2 besitzen, wobei besagtes regulatorisches Element zwischen zwei Nukleinsauresequenzen angeordnet ist und in 
Bezug auf besagte Nukleinsauresequenzen heterogen ist und mit besagten Nukleinsauresequenzen funktionell so verkntipft ist, dass 
in mindestens einer pflanzlichen Zelle die Expression von zwei unterschiedlichen Ribonukleinsauresequenzen bewirkt wird, wobei 
besagte Ribonukleinsauresequenzen ausgewahlt sind aus Ribonukleinsauresequenzen kodierend flir i) Aminosauresequenzen oder 
ii) Ribonukleinsauresequenzen, die eine Verminderung der Expression mindestens eines endogenen Gens besagter pflanzlichen Zelle 
bewirken. 



